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rieta di pioppi a crescita rapida
per la produzione di bioetanolo
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La genetica mppresenta ana delle
punte di diamante della ricerca ¢, in
questo settore lalia - risulta
all’avanguardia, grazicanchealler-
cerche svolte dal team udinese del
professor Michele Morgante, diret-
tore dell istituto di Genomica appli-
cata presso il centro di ricerca Friuli
Innovazione,
Professore,comeprosegueil
progetto del sequenziamen-
to del genomadellavite?
Questo progetto € stato un punto di
partenza, visto che nella vite aveva-
mo un programma di ricerea molto
ambizioso e complesso ¢he aveva
come obiettivi pratici soprattutto
I'ottenimento di varict resistenti al-
le malattic, principalmente a pero-
spera ¢ vidio.

Messun uso degli Ogm, dun-
que?

Quello che € stato fatto dal 2007 ad
ogyi & Mutilizzodiineroci ¢ seleziont
con metodiche modeme che fanno
uso di informazioni che derivano
dalla mappatura del genoma.
Allora, non andate "contro-
natura"?

In parte si, ncl senso che facciamo
degli incroet che in natura difficil-
mente potrebbero verificarsi, e qual-
cosa che I'nomo ha sempre fatto, ri-
manendo tra le piante si pensi agh
agrumi, molte delle specie coltivate
sono il frutto di ineroci di varie pian-
tetipo il pompelmo o l'arancia.

In questo contesto, quale
ruolo svolge il sequenzia-
mento delgenoma?

11 suo rmolo non & certo marginale,

noi inlati possiamo sclezionare al-
cuni di questi caratieri molio preco-
cemente perché sappiamo dove
stanna i geni e quindi non dobbiamo
attendere la creseita delle prante per
selezionare quelle pid interessanti.
Riguardo alla resistenza, per esem-
pio, normalmente dovrei piantare le
piante figlie ¢ aspettare che crescano
uno o due anni ¢ vedere quali seno
infette ¢ quali no. Con il lavoro fatto
per la caratierizzazione dei geni del-
laresistenza possiamo suhito scarta-
re le piante che non sano resistent,
piantandone in questo modo circa la
metd di quelle necessarie con il si-
stema tradizionale.

L'aver scelto la vite per que-
sto tipo di esperimenti & sta-
to in qualche modo influen-
zato dal retaggio culturale
friulano?

In partesi,mai veri molivisonoaltri.

Michele Morgante
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disalute.
Traivostrisostenitoricisono
anche istituzioni private,
questo non ha influenzato in
qualche modo il vostro modo
dioperare,lavostralibertadi
agire?

L'unico vincolo che ci ¢ stato impo-
sto ¢ quello di non pensare al tran-
sgenico, permetivi penso pidcheal-
tro commereiali,

In quali altre specie l'avete
utilizzato questo approccio?
Olire alla vite abbiamo sequenziato
il pesco ¢ ghi agrumi, inohre abbia-
ma in piedi un grosso progetio ci-
ropeodiricerca perselezionare nuo-
ve varicta di pioppo pitt adatte alla
produzione di energia.

Pub spiegarci meglio?

1l pioppo & una specic a crescila ra-
pida ¢ pud atieechire in terreni mar-
ginali esclusi da colture di pregio co-

LE POTENZIALITA’. Noi gia oggi produciamo
qualche decina di terabyte di dati, saremmo in grado
di risequenziare un genoma umano ogni giorno

La vite ¢ I'unica specic coltivata in
cui non ¢i sono state rilevant novitd
genetiche negli ultimi cento anni,
quetlo che oggi si coltiva é lo stesso
di un secolo fa. In altre specic col-
tivale la resistenze alle malattic € ot-
tenula altraverso una combinazione
di resistenza genetica ¢ chimica.
Nella vite la genetiva oggi non gioca
nessun ruolo I'unica soluzione & chi-
mica, questo vuol dire alti costi per i
coltivatori, ma sopratiutto per 'am-
biente e per i consummatar in iemini

me il mais o la sein. Produce una
grande quantitd di cellulosa che pud
essere facilmente convertita in Zuc-
cheri da cui si pud ottenere {per fer-
mentazione) bioctanolo di seconda
gencrazione per 'mitotrazione.
Unaalternativaall'oliodicol-
za e con costi commercial-
mente sostenibili?

S§i, e non risultain competizione con
le risorse alimentari, inolire mentre
nel caso della colza ¢ del mais si uti-
lizza solo una piccola parte della
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pianta, il seme, nel piopposiusal'in-
tera biomassa prodotta. 1l segreto &
riuscire a rendere quella biomassa
pitt conventibile in bioctanolo. Noi
stiamo lavorando perottenere varie-
th a crescita rapida, che richicdano
un basso utilizzo di acqua ¢ fertiliz-
zanti ¢ che, sopratiutto producano
una hiomassa (acilmente degradahi-
l¢, Ttempi ditaglio delle piante sono
molto brevi, tre anni. In questo caso,
dopo aver sequenziato il genoma,
andiamo a cercare individui che ab-
biano sviluppato naturalmente mu-
tazionisimili a quelle che potremmo
ottenere per via transgenica. Una
voltaindividuati vengono fatti gliin-
croci per ottenere Je specic miglio-
rate. E' un gioco di numert anche in
questo caso.
Aquandoiprimirisultaticon-
creti?

Penso che fra quattro o cinque anni,
potremmo avere una produzione
cconomicamente sostenibile di bio-
teanolo da pioppo, poi ci sarebbe il
problema di creare le necessarie in-
frastrutture

Avete mai pensato difavorire
una ricerca “made in Friuli”
attraverso una jont-venture
con I'Eurotech, per esempio,
specializzati nella realizza-
zione disupercalcolatori?
Con Eurolech abbiamo lavorato al-
inizio, poi le nostre strade si sono
risc. Questa azienda ¢ molto inte-
ressatad portare in regione una gros-
sa infrastruttura di calcolo ad ale
prestazioni ¢ in questo noi non pos-
siamo che appoggiarli. Noi gid oggl
produciamo qualche decina di tera-
byte di dati, saremmo in grado di -
SEQUENZIATE L ZENONTa UNiano ogni

gioma. Questo ¢ uno di quei casi in
cui seienza e teenologia non stanno
andando di pani passo. Circa 20 anni
fa,perlagencticacra limitante latee-
nologia, in termini di capaciti di se-
quenziamento ¢ di calcolo. Per un
certo periodo le due cose sono anda-
te di pari passo, negliultimi Sanni la
eenologia di sequenziamento del
Dna ha accelerato ¢ oggi siamo in
grado di produrre uny enorme mole
di dati di sequenza alla quale faceia-
mo fatica a dare un significato hio-
logico dal punto di vista scientifico.
In altre parole potreste se-
quenziare il mio genoma, ma
poi non sapreste come utiliz-
zarlo?

Inrealta potrei darle aleune infonma-
zioni, ma solo una piccola parte di
guelle otten ancors oggi slamo
in grado di spicgare il funzionamen-
1o di pochi geni, nel funzionamento
per esempio dell'ipertensione o del
diabete. Ci sono circa 25mila geni.
ognuno dei quali determina le carat-
teristiche propric di ogni specic. Per
la genetica umana siamo ad un em-
passc, nonostante i grandi sforzi far-
ti, i risultati ottenuti per dare un si-
gnificato ai geni responsabili per le
principali malattic sono statiinferio-
riallcaspettative.

Oggi siete considerati uno
dei centri di ricerca diriferi-
mento in europa nell'ambito
del sequenziamento del ge-
noma, non vi aspettate che
qualche magnate vi faccia
una offerta proponendovi
fondiillimitatiperlavostrari-
cerca?

To spero che gualche generoso italia-
novogliaimbarcarsiin questaavven-
anziandounodei pochiesem-
pi di ricerca che funziona in italia
Avete finanziamenti pubblici
specifici, dalla Regione per
esempio?

Non abbinmo nessuno stanziamento
specifico dalla Regione, ma possia-
mo fare domanda cone qualungue
altro centro peraceedere ai finanzia-
menti che la Regione continna ad
crogare a favore della ricerca, nono-
stante la crisi,

La ricerca privata in Halia
funziona meglio di quella
pubblica e se si, perch&?

In lralia ci sono diversi centri di n-
cerca privati all'avanguardia. L'uti-
lizzo dei fondi che arrivano da do-
nazioni private a questi centri di
cerca produce risultan (in termini di
pubblicazioni scientifiche ¢ scaper-
1e) migliori di quelle che si ottengo-
no neghi Stani Unit, se facciamo la
stessaanalisinel pubbliconon credo
che si possa dire la stessa cosa. Que-
sto dimostra che le potenzialiti esi-
stono, ma quando 1 finanzisment
sono in mano al pubblico questi non
vengono utilizzati con la neeessaria
cfficacia.
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