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Svelati i segretl genetici del Tocai

UDINE. Il Tocai friulano non
ha piu segreti, neanche a livello
genetico. Lo hanno dimostrato,
presentandone la caratterizza-
zione molecolare, i ricercatori
dell'Istitutodi genomica applica-
ta (Iga) di Udine al convegno
d’aperturadelladue giorniscien-
tifico-divulgativa all’Auditorium
della Regione di via Sabbadini.
La convention & promossa pro-
prio dall’Iga, uno dei due part-
ner italiani del progetto italo-
francese di sequenziamento del
genoma dellavite (’altro e il Con-
sorzio Vigna sostenuto dal Mini-
sterodelle politiche agricole),da
Friuli Innovazione e dalla Fede-
razione delle Bee, che € anche
mainsponsordel progetto. La Fe-
derazione ha infatti messo a di-
sposizone dell’Iga un milione e
400 mila euro a sostegno del pro-
gramma,ritenendo laricercaele-
mento fondamentale per aiutare
la crescita del territorio. Il lavo-
ro ¢ il primo in cui il bisogno fi-
nanziario ¢ coperto dai privati
per il 57%. E supportato infatti

anche dalle fondazioni bancarie
Cassadi Risparmiodi Udine, Cr-
Trieste e Cari Gorizia oltre ai Vi-
vai cooperativi di Rauscedo, Eu-
rotech Ltd, Le Vigne di Zamo, Ve-
nica & Venica, Livio Felluga,
Marco Felluga, il Consorzio Col-
lio, oltre che da Regione, Friuli
Innovazione e Universita di Udi-
ne.

La prima giornata, dedicata
agli addetti ai lavori — oltre 150 i
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ricercatori presenti-e alla stam-
pamondialedisettore, haricevu-
to il benvenuto del coordmatore
scientificodel progetto Vigna En-
rico Pé e del prorettore dell’Uni-
versita di Udine Maria Amalia
d’Aronco ed é stata introdotta da
Michele Morgante dell’Iga. Al
convegno ¢ stata presentata la
versione completa dei risultati
del sequenziamento del genoma
della vite. La varieta di Pinot ne-
ro sequenziata e stata poi con-
frontata con la mappa genomica
deltocai friulano, che ha piu inte-
resse dal punto divista vitivinico-
lo. Nel pomeriggio, I'illustrazio-
ne della caratterizzazione mole-
colare (e quindila peculiarita ge-
netica) di 1.200 vitigni italiani.
L’incontro proseguira oggi
con “Un genoma d’annata”, con-
vegno divulgativo aperto al pub-
blico: la parte squisitamente
scientifica sara ridotta, a vantag-
giodiuna serie di riflessioni sul-
la portata del progetto di sequen-
ziamento, il suo forte impatto sul-
la produzione e le prospettive di
sviluppo per la viticoltura.
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