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Svelati i segreti genetici del Tocai
UDINE. Il Tocai friulano non

ha più segreti, neanche a livello
genetico. Lo hanno dimostrato,
presentandone la caratterizza-
zione molecolare, i ricercatori
dell’Istitutodigenomicaapplica-
ta (Iga) di Udine al convegno
d’aperturadelladuegiorniscien-
tifico-divulgativaall’Auditorium
della Regione di via Sabbadini.
La convention è promossa pro-
prio dall’Iga, uno dei due part-
ner italiani del progetto italo-
francese di sequenziamento del
genomadellavite(l’altroèilCon-
sorzio Vigna sostenuto dal Mini-
sterodellepoliticheagricole),da
Friuli Innovazionee dalla Fede-
razione delle Bcc, che è anche
mainsponsordelprogetto.LaFe-
derazione ha infatti messo a di-
sposizone dell’Iga un milione e
400 mila euro a sostegno delpro-
gramma,ritenendolaricercaele-
mentofondamentaleperaiutare
la crescita del territorio. Il lavo-
ro è il primo in cui il bisogno fi-
nanziario è coperto dai privati
per il 57%. È supportato infatti

anche dalle fondazioni bancarie
CassadiRisparmiodiUdine,Cr-
Trieste e Cari Gorizia oltre ai Vi-
vai cooperativi di Rauscedo, Eu-
rotechLtd,LeVignediZamò,Ve-
nica & Venica, Livio Felluga,
Marco Felluga, il Consorzio Col-
lio, oltre che da Regione, Friuli
InnovazioneeUniversitàdiUdi-
ne.

La prima giornata, dedicata
agli addetti ai lavori – oltre 150 i

ricercatoripresenti–eallastam-
pamondialedisettore,haricevu-
to il benvenuto del coordinatore
scientificodelprogettoVignaEn-
ricoPée delprorettoredell’Uni-
versità di Udine Maria Amalia
d’Aroncoed è stata introdottada
Michele Morgante dell’Iga. Al
convegno è stata presentata la
versione completa dei risultati
del sequenziamento del genoma
della vite. La varietà di Pinot ne-
ro sequenziata è stata poi con-
frontata con la mappa genomica
deltocaifriulano,chehapiùinte-
ressedalpuntodivistavitivinico-
lo. Nel pomeriggio, l’illustrazio-
ne della caratterizzazione mole-
colare(equindilapeculiaritàge-
netica) di 1.200 vitigni italiani.

L’incontro proseguirà oggi
con “Un genoma d’annata”, con-
vegno divulgativo aperto al pub-
blico: la parte squisitamente
scientifica sarà ridotta, a vantag-
giodi una serie di riflessioni sul-
laportatadelprogettodisequen-
ziamento,ilsuoforteimpattosul-
la produzione e le prospettive di
sviluppo per la viticoltura.
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