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Sequenziare il Dna di tre per-
sone in una settimana. In ter-
mini di tempo è un dato di
assoluto rilievo quello che fa
segnare il nuovo macchina-
rio acquistato dall’Istituto di
genomica applicata (Iga) del
Parco scientifico e tecnologi-
co di Udine.

«Questo nuovo sequenzia-
tore è il più potente che esi-
sta al momento e la sua ac-
quisizione aumenta ulterior-
mente il prestigio internazio-
nale di cui gode questo en-
te», ha detto Cristiana Com-
pagno, il rettore dell’Univer-
sità di Udine, che nel 2006

era stata tra coloro che si era-
no spese per far nascere
l’Iga. «L’istituto è oggi un mo-
dello di riferimento – ha ag-
giunto – e i risultati scientifici
ottenuti dai venti ricercatori
che ci lavorano sono ormai
noti a livello internazionale».

Il sequenziatore ha un co-
sto di circa 650mila euro e
potrà essere utilizzato anche
in ambito botanico e biologi-
co, sia con il fine di indivi-
duare nuove varianti di pian-
te coltivate, sia per l’identifi-
cazione di patologie. «La
nuova macchina – evidenzia-
no da Friuli Innovazione, la

cabina di regia del Parco
scientifico e tecnologico friu-
lano - apre quindi nuove e ri-
voluzionarie frontiere nella
ricerca e nella diagnostica in
campo biologico e biomedi-
co, ponendo il Friuli Venezia
Giulia all’avanguardia in que-
sto specifico settore scientifi-
co». E farà dell’Iga di Udine
uno dei principali istituti eu-
ropei per il sequenziamento
del Dna. L’Istituto, infatti,
con il suo Centro servizi -
Iga-Technology Services - di-
spone già di due sequenzia-
tori Illumina di seconda ge-
nerazione e con l’acquisizio-
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Il rettore dell’ateneo di Udine Cristiana Compagno (Foto Lasorte)

ne di questa terza macchina,
la più potente della serie, po-
trà decifrare in una sola cor-
sa circa 600 miliardi di basi,
corrispondenti a 6 genomi

umani completi, fino a 60 ge-
nomi di piante, o 3.000 geno-
mi batterici, moltiplicando
per quattro volte la propria
operatività.  (n.c.)
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